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 چکیده 

طور  به HSV-1 کند. تکثیرالعمر ایجاد میهای نهفته مادام یک پاتوژن بسیار مسری است که عفونت (HSV-1) ۱ویروس هرپس سیمپلکس نوع 

قرار گیرد. در این مطالعه    های کلیدی متابولیسم سلولیکننده، یکی از تنظیم(ASS1) ۱تواند تحت تأثیر ژن آرژینین سوکسینات سنتتازبالقوه می

و بررسی تأثیر آن بر تکثیر ویروس استفاده شد.  ASS1 گیری و اختلال اختصاصی در ژنبرای هدف CRISPR-Cas9 از پلتفرم ویرایش ژنوم

  همراه  کلون شده و به  pCas-guideطراحی گردید. پلاسمید اهداکننده و پلاسمید   ASS1 ژنیمکمل توالی درون (gRNA) راهنما RNA یک

DNA     ۵آدنوویروس نوع (Ad5) های کلیه جنینی انسانخورده به سلولبرش (HEK293-AD) های احتمالی فاقد ژنمنتقل شدند. کلون      

ASS1     ای پلیمراز استفاده از واکنش زنجیرهبا (PCR) و تعیین توالی DNA شناسایی و تأیید شدند. اثر حذف ژن بر تکثیر HSV-1   از طریق

حذف موفق ژن را   ASS1-gRNA/Cas9 شده باهای تیمارتعیین تیتر ویروسی ارزیابی شد. نتایج تعیین توالی در سلول  ور منظه  ب سنجش پلاک  

و گروه کنترل تفاوت      HSV-1 (MOI=0.01) حاصل نشد. تیتر ویروسی بین گروه عفونی ASS1 تأیید نکرد، زیرا اختلال مورد نظر در ژن

یافتهمعنی این  نداشت.  نشان میداری  بهطراحی  تکی gRNA دهد که ها  القای حذف ژنی  برای  مطالعه اختصاصیت کافی  این   واسطهشده در 

CRISPR-Cas9     از مجموعهرا استفاده  بنابراین،  ازنداشت.  افزایش کارایی هدفهای اختصاصیgRNA ای  برای  شود.  گیری توصیه میتر 

 .ضروری است HSV-1 مطالعات بیشتری برای تأیید اصلاح ژنتیکی مورد نظر و بررسی اثرات آن بر تکثیر

 ۱سنتتاز  ناتی سوکس  ن ی ن یژن آرژ، CRISPR-Cas9، ۱نوع   مپلکس ی هرپس س روسیو، ژنوم  ش یرایوکلیدواژه ها: 
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